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1 bacteria

(A) Protigta (B) Animdia (C) Plantee (D) Prokaryotae (E) Fungi
2. control group
(A)10mg/day (B)50mg/day (C) no sweetener (D) extra food

3.
(A) cohesive (B)
(@) (D)
4. DNA
(A) (B) ©OA T
(D) sugar ribose
5.
(A) (B) (OTEM (D)SEM
6. ribosomes
(A) DNA protein (B) ©
(D)
7. endomembrane system

(A) mitochondria (B) ER (C) lysosomes (D) Golgi complex
8.
(A) (B) tubulin

(©) MTOC (D) dlia
0.
(A) (B) (©)
10. active transport
(A) (B)
(©) (D) endocytosis
11. coated pit

(A) feritin (B) chaperon (C) dathrin (D) ducking protein
12.

(A)

(B)

(©)

flagela

(D)




(D)
13. non — cyclic eectron pathway

(A) ATP (B) PS PS © NADPH (D)O-
14.

(A) CO; (B) O,
(C) Cs O CO. (D)
15. Cs Cy
(A) Cs Cs4 (B) Ca
(C) Cs CO; (D)Cs
16.

(A) TCA cycle (B) glycolyss (C) ETC (D) the trandtion reaction
17.

(A) glycolysis (B) O (©)

(D) 38 ATP
18. checkpoint

(A)G-S &-M (B) S-G, G-M (COOM-G, G-M (D) S- G, G- M
19. anaphase

(A) (B) (©)

(D)
20. homologue separation

(A) prophase (B) angphase  (C) tedlophase (D) anaphase
21. Thetraits Mende studied in garden peas showed

(A) (B) (©) (D)
22. protooncogenes
(A) RNAP (B) DNAP (C) (D)
23. puff
(A) (B) (©) (D)
24. codon
(A) (B) codon
(© codon (D) tRNA
25. A B 12m.u Ab/aB

(A)44% AB 6%Ab 6%aB 44% ab (B) 6% AB 44%Ab 44%aB 6% ab
©) 12%AB 12%Ab 38%aB 38% a (D) 6% Ab 12%aB 50%AB 32% ab
26.

(A) 3/4 1/4 (B) U4 1/4
(C) 12 1/4 (D) V4 1/4
27.



(A)1 (B)46 (C)23 (D) 4
28.
(A)
(B)
(©)
(D) (coding sequence)
B)
29. cofactor  coenzyme
(A) coenzyme cofactor
(B) coenzyme cofactor
(C) coenzyme cofactor
(D) coenzyme cofactor
30. ATP
(A) Glycolyss (B) Krebs cycle (C) ETC (D) A +B
31. TCA cycle
(A) mitochondria  (B) ATP (C) (D)
(B) NAD*
32. Photorespiration
(A) Cy plant (B) (®)
(D) PEPCase (B)
33. C4
(A) COz 3PG
(B) rubisco
(C) PEP Case
(D) GCs CO,
34. DNA (excidon repair)
1 DNA 2.
3. DNA 4.
(A) 1234 (B) 2134 (C) 2413 (D) 3421 ) 4231
35. Which of the fallowing is not atype of chromosome mutation
(A) duplication (B) inverson (C) ddetion (D) frame — shift (E) trandocation
36. At acertain location in agene, the template strand of DNA has the sequence GAA. A mutation
dtersthetriplet to GAG. Thistype of mutation is cdled
(A) slent (B) missense (C) monsense (D) frame — shift (E) trandocation
37. Which of the following does not occur after mRNA is transcribed
(A) binding of RNA polymerase to the promoter (B) capping of the 5 end (C) addition of
apoly A tal tothe 3 end (D) splicing out of the introns (E) transport to the ribosome



38. Which statement about RNA splicing is not true
(A) It removesintrons
(B) Itis performed by small nuclear ribonucleoprotein particles (S\RNPs)
(©) It dways removes the same introns
(D) It isdirected by consensus sequences
(E) It shortens the RNA molecule
39. Eukaryoatic protein — coding genes differ from their prokaryotic counterparts in that only
eukaryotic genes
(A) aredouble - dranded (B) are present in only a single copy (C) contain introns
(D) have a promoter (E) transcribe mRNA
40. The genetic code
(A) isdifferent for prokaryotes and eukaryotes
(B) has changed during the course of recent evolution
(C) has 64 codons that code for amino acids
(D) isdegenerate
(E) isambiguous
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