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o B RIDRFLAABRRARRTH » BAEBKNMYE > ERLBFETE > BEE
By
(A) 3. SE[E](testosterone) fEAMNENHINER » 2L FHIAIFE A ACGE R ?
(A) SeEZREE A - FRE ARG E R
B) TERNEZHE > 1EulE - EEEH
©) FREEEGAEZE ISl EEEE
(D) LL "B AR 0O E A MR IR ER (L ¥ (adenylcyclase)
(D) 4. BABEFRFEFCSARSHIERE ~ HSN IR PKEL ~ HIN BT IEA M= EE - 35
[HIEHTNOE AR, T YR E S Bm st » o778 [EAfE 2
(A) SARSYFHZEHL B AR E HY B B FADNA
(B) HSN1EZHT7NO 5 57 UL B FE I EHRAH A
(C) HIN LT e 2 e FH A8 i R 2 S e R e 2 R B A 2 A T 2
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(D) JRYr A/ \BGEA » Horh— BRI R 25 32 (hemagglutin) BT FSHET
Ji o S — BRI A 22 (neuraminidase) HIESNHT o By /edi A 165EH
PUSRIORENS T » M 1445850 -

(B) 5. NBSEZA[ENH iSRG R s 2 M IS SE S B AT AN N IERCE T — R
I BB S AT LA 2

B~ JEIR - PilETiE Zo~ BEREN AR
A~ INES: DiiRTE 1 ARLRATHEREE - MR
(A) H~H B 4~ T © H-2Z-N" O HF~Z-HW-T

(©) 6. NI ARMAIFHBAACES > NAUIAIE A 2
(A) JERTHE © MBI e
(B) PURT : FH MG A3
(C) WEELTETHINE - HIVIp a5 £ 225 2 Tl
(D) GUEIEA © FHBAIMATITE L B ot

(B,O) 7. M (taxol)ie —FRAFAETGEEE - MYIBHA LLEEYINE FIIAIGHE - AT TR 2
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(D) ERESHEuErER &
3.9 - #37)(Oncogene Y2001 4 ¥ #x Volume 20, p3806-3813 2z x F4_ & Paclitaxel
(PTX) (Taxol ) Z1&:k & ¥ %] mitosis® @& M induced both p53 and p21 causing
Gl and G2 arrest; - 4B B kT HAMERET * 2BEBRCEL 4 -
(D) 8. GRAFEAIEERER L » NI IEHE 2
(A) AR AR B A SHRFRA
(B) JeAMEA AN E I A5 B AMIRF I
(O) JeAmH EA =i (anchorage dependence)
(D) JmAMIEIE " 25 S AEI I (density-dependent inhibition) ;R
(D) 9. HRAFGHSEIIREIECE » NI & ESERRIVMHS ?
(A) #sERA(spindle) * BLCfG /Al (B) #Z{.(nucleolus) : HLEAZMEHE
(C) Fi#EE(mitochondria) : #HiEEl (D) & (microtubule) : HILPALHE
(A) 10. NHgs s B 2
(A) ¥ (mitochondrion) (B) =L GHE(Golgi apparatus)
(C) w4 ftite(peroxisome) (D) PisAfiE(glyoxysome)
(O) 11. HRAFAHMAYRCL - N -E8E3R 2
(A) FTFEAN BRI 5324 BT 72 A i
(B) Szl LB 5% e A= 2 DA
(O (HErTHTERANEET - NrEfrHeyMNEE
(D) A AT i
(C) 12. MHFRESTER M E B2 H S EHMEYIAERRHY - Ny S8 A E AN
R
(A) 8 (B) AEEHE (O FEH (D) TEpNAIE
(A) 13. {EHEfF=E 7 (action potential) 2§ £EIKF » Gide N yIVU(E 3 AR IE T -
(a) Zffl » (b) $HEfEFEEFTB 0 (o) SRBfErEEsIBe » (d) FifL
(A) cabd (B) bacd (C) acdb (D) dbca
(C) 14. TFHIFHH > HRMEFE - (& e AR TR A 241N N iy e
Goe

(A) DNA#HL (B) Hetaiiiiti
(ORISR (D) IHARAAO P HEHIT

(B) 15. FE—HEp2EfEY) » HEMERINAIEXX > HEMERNAU XY o (R 7051 - AR
PLEYFERTI AT EERSfr] 2
(A) X IR2LXX BRY B hzLXY
(B) XX FMZLXXX BiIAXY K IAZLXYY
(C) IEXXFRPLXXX BEXY R EPLXXY
(D) XX KIAZLXXY BEXY K RZLXXX

(B) 16. fEIRkE > AURE » F5 2 RIS C1E 53 fff(chromosome nondisjunction) » FIHEE G
- PERERE 2
(A) IMAIH (B) FEIE © tuF (D) FEIRAE

(B) 17. ¥ EVIE215H4E - 51FIA GBS 2n =14 > {FYB LLOH58H 2n=18 -
FREEYIC R (5 - HFYA BEY) B RIRFEACEA o sARIEYICH G
s H2n = » PEAEL R °
(A) 16, [FEliEFdE{l (sympatric speciation) (B) 32, [Fligfdi{k (sympatric speciation)
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(C) 16, HigfE b (allopatric speciation) (D) 32, Figff{k (allopatric speciation)

(C) 18. HAHAIS T-AaBb > #5A(a) SMBONIHAE—Fetufs [ H - FHER25 AT
HIFAZ % 2 AL TR E T 2
(A) 1:1:1:1 (B) 2:1:1:2 (C) 3:1:1:3 (D) 4:1:1:4

(B) 19. HEEFAFFrE RN A "B HEIENA fa » QSRR (Hardy-Weinberg) /Sy
0 9% fEfEFRIHEEMEMR - A F-(heterozyogote) HIAHTR 52670 2
(A) 0.36 (B)0.42 (C) 048 (D) 0.81

(D) 20. NEHIAIER—TEE MR S OB A - —S R ERIACRE N —E/)N
B EMUIE S % - IRy T —flE MRS EMUE 2O IR 5526 7D 2
(A) 12 (B) 1/4 (©) 1/6 (D) 1/8

(C) 21. ANMHHYEE P » Tay-Sachs disease (TSD)JZ FHAMR S " i Bk O 1 s iy
(hexosaminidase) | o EFEANFIISHHACAIEEE L AR - TSDE B NgE YL tis
FIREMEEE - TSDAEFAYEAA faa - THIF—IEEEH AT AR T L R B AafIAA
AR R IE R BRI -
(A) PREEMEELA A S — 1 (transposon) » {F SR &[S A BRI AT

EIEVEEMEE R aE - SR MR ERSZH

(B) PR Zes s L R m el —FRAIIAR 1B - b 1 I AT R A ek
(C) AaBt Bl 5P BLERIIEEL CRE IR & 2 S0 1 F il e
(D) HAGTHIIAT aZe8 i A - KA g Aaf A

(D) 22. B e (s S A Ny T =g [ 2
(A) I (transformation) (B) Z<###(mutation)
(C) fZ& 4 JE(conjuation) (D) Uik 5> Z4(meiosis)

(C) 23. BRI i T ASENZEMEAE - (HAAIATT 2
(A) NEAFIHEEH ST PAE R R ERI S - (H8F
(B) EAHIFEEH O] LA B SR EIEES - (H A9
(C) AR gHa A A FLAE AR T LA B e E S - (R H
(D) KR EEE A A AR R 1] DAa O R Ssik R i R - (HAEH
(D) 24. NHHRBIBIAIEEZR ] 5 2 SRR ?
(A) Wtk = B D MBS E
(B) H =M =8 i rERIREH
(C) it 2 = B g B E
(D) Sfiela B H R 2 AR VBRI E
(C) 25. Fy{ RSN s L B Ay B D Aok b &9 2
(A) HEfar T DU A RCRI E /FRE R KR
(B) HMEfmy n] DURERCRI E VRS
(C) #EMmrEFRERIVENS » T2 &R
(D) #EfamERERERE » RENERAD
(C) 26. FEER G A7 (noncompetitive inhibitor) 2 2{A{F H ?
(A) FHEGO RS  SUCERENIRE
(B) SISO EIRERIE LT - S ER R
(O) N EESSIRERITELE » gUrEpE R
(D) N EEG SRR ZA L - SetERE=IE
(B) 27. #jEIHHAH I IEF > YIRS e e A e % CO2 2

4— 9



102 SHEEB TR E X3

(A) [iEfEEH (glycolysis) (B) fEEEIE{GER (the citric acid cycle)
(C) ET{HIE#H (electron transport chain) (D) 2L #¢#(lactate fermentation)
(B) 28. TAIFIEERTEmALIMERA MAL Z2 TP A A B — A & g - T~ FIBEE [ By o
e IEHERT 2
- SRR e A A BLNAT E RS &
~ RES I A B AR IR BT 3845 5 T
~ M A BER L — AL RREL KA 5
~ AEL T S Ak R =53 B E&HbOLATHbCO,
~ {ESEHEGETE SRR R IAS S e
A) H~ 2 B) H-H © &~ T D) W~ Ik
(B) 29. MR G HEHE (PCR) HUK(amplify) DNA B =FEELIHFES © 70— 1
TR —DNATG K - HaR M b AT RE 2 T WIE—(ElET 2
(A) 70°C ~90C -~ 80C (B)90C ~55C ~70C
(©)90°C ~90TC ~72C (D)55C ~72C ~95C
(%) 30. fRALHRIER (telomerase)JHEE » YA ESERITT ?
(A) HA SE RIS
(B) &1 —EXRNAFAR
(C) fERpfifE-PAENE > ERZHBA I A TS
(D) HADNA REHHIEE
398 : Telomerase & #RNA-dependent DNA polymerase > 78 B4 DNA R AB5e47EH -
AAMD)FDNA R4 AT T AsGDNA-dependent, BB E2IERE, RBE
& o
(C) 31. DNA RAMFFIRNAFSEHIILLHE - T E 8RR 2
(A) #HBEr5 1E3ER
(B) DNAZSHEFIFHANTPEEA R » RNATRGHEFFINTPEFA R
(C) DNAZ AN TR 2L [F-(primen) il A] AT » RNASRGINTR 28 [T AR 5%
(D) DNAZR G HDNA » RNARGHEE HRNA
(D) 32. NHI—FLEE#E S (cloning vector) A DUEAFHAAYER ADNA gL ?
(A) 'B#&(plasmid)
(B) IR & (bacteriophage)
(C) HE S (cosmid)
(D) B A T et (bacterial artificial chromosome)
(A) 33. —{EtRNATFATHIEE - (anticodon) 3°-UAC-5"» i [t & ey #EF (T i S iz DA e 2
B 2 &% ? (AUG: Met; CAU: His; UAC: Tyr; GUA: Val)
(A) Met (B) His (C) Tyr (D) Val
(A) 34, KIGHEE Y ZUFEERAERH (lac operon) &2 B 2L A (lactose)NFEEZREL » HIl N4IAHIE
RO IEHE 2
(A) FHEERANE G TT R
(B) PRAAHAT =R 2 R [R]— R2E RS
(C) PLbEerE O E T (operator) [ [TTE B bR 2RI
(D) 1ERAZINETAAERT - S Er R B INH A5 SR E T L m Hh e 2
(B) 35. {EJFfZDNA #HELEFEH > primase HYLIEERA] ?
(A) 43fiERNA Primer (B) £ RNA primer

3N

>
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(C) 47f#DNA primer (D) ¢ DNA primer
(C) 36. 19824F-53FE1% K Tomas CechfIL[HEE » (R EEIYIESSETIAE
FrECEA YRR s -
(A) DNA: helicase (B) DNA: DNase (C) RNA: ribozyme (D) RNA: RNase
(B) 37. BARAEYIEEEC FLRIEE - NI e 2
(A) BFEAYMERE < FLIHEDNA F U g 5L LE A AH ]
(B) FZAM 2 FEKHGDNA G AT L EH 75
(C) B YA RIS TR L R 2 P o LL I AR
(D) AEV{lEEE T A ALK 8 H B L RIS R/ N LR
(C) 38. NHaEENHSfRT# - T AHRISIRERERELH % 25,000~30,000 » (H A HEAEA:
Y B R 10, » NIRRT AT i E R A 2
B~ = — SRR 35 1 (triplet codon) BifiHI5+(anticodon) [gtlc ¥4 & (base
pairing)if E.f5wobble FYEH
£ ~ HREGGEE A E BT # (alternative RNA splicing) 52
N~ FEEERAEYI(RNA transcript) f/RNA - #RE#(RNA editing) ]
T~ BRNEERE YR B e T2 E H] (modification)
I~ AR RYE T2 R A K] (pseudogene) BT i AL T 2230
A H-~2-w" B H-W~T O W~ T D) W~ T Ik
(A) 39. DUNHREMEY TR E BRG] TEHE 2
(A) TIEKITFEENT » MBS EE A FE BRI F P = Z R B )
(B) W1 FH B AR SR S ) /K A L A BB T FSEA RN TE % - KHSRAL
DIygReBHEER
(C) HRZEU M » AHKAARE S F5EE - A AR R
(D) AIFE s B s 2 TR AE ey » P LA AT AR P B /K IR 5320
yex | i
(D) 40. YA RN IRILELFARARIRGI » (A5 1EHE ?
(A) TEYIRFLEAEA H ORI N 15 » i H IR SR LR
(B) IRETHHNEAS TR U STRET DUE K S - (5 R FLaRR
(C) B PRI SN WSR2 E MK TR > S ILRHE
(D) PRl > ZKks BdSHEE 2R R AR - WA E s E A
(A) 41, RN ZAEE DK R » BV - S HopHAE - N HIWIE— R A N HIZEs
pHER AL ?
(A) _[F6iF (B) HF121F (C) NOIRF (D) T 121
WA ABWERAF A wREBA > RERZR > RAEHPHE. Hbnalate RHMAS 2
RF%) o pHEARIE - KA BBHFREE -
(B) 42. C4 fEY)BACAM FEVIEI AR » AL EE ?
(A) FIEHEFFERART (photosystem T)
(B) & RAEMEYI# N2 I Rubisco & {EIEI i — {5 ==
(C) ‘E R BEEREEE - #N TR KA 28 R (Calvin cycle)
(D) &R IER AR BEE R B
(C) 43. THERHFIREYIRIFGH » AT+ T 2

(A) BT HERHRSEA T i h (B) EAWIRAAYEILE
(C) BT A LA T FEN (D) ZIRTEH AT EIMEK IS
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W RBHEHZEE, BHRRRE-FHEYZEYE, FAHH, FHNRER
—RALRBENS ATE, RABOEIERFHRE, AMEEBILHRYD,
WABERRER.

(B) 44. THHafEAEE R TREYIFT BAT - (BN AR s R 2
(A) fER B) 72 © EE (D) FE Al

(x) 45, TIEECR A v DU IR AR R ER YR > AN5T4:FReycloheximide » L3222
SR MBI 2

(A) TR T (B) DNAHY#E %I
(©) 1L MR (D) {ERZBER R HE

A : Cycloheximidedy 3% ¢m @ Streptomyces griseus/r £ 4, TH R#HHF LR A
Btk FABEHAARWBZIXFHARE, EAFERS, KEBEY.
(A) 46. kB Ta8lE » NI — B A BAERERIR DS HE 2
(A) ) (B) HE¥ (©) FhE (D) A
(D) 47. FHIrf -2 E YRR (biological magnification)f445 5 ?
(A) I = REAE R A ERs BH A
(B) #F&& /5 CH EEHM PR & HIE AKIS ERE R
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